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Lausuntopyyntd merle-varisten koirien jalostuskdyton suhteen uuden tutkimustiedon valossa

Pyyddamme Suomen Kennelliitto ry:n jalostustieteellistd toimikuntaa tekemaan
paatoksen merle-varisten koirien jalostuskaytosta uuden tutkimustiedon valossa ja
tarvittaessa viemaan asian Suomen Kennelliitto ry:n hallituksen paatettavaksi.

Olemme koonneet oheen tietopaketin, jonka perusteella olemme laatineet kolme
esitystd. Pyydamme jalostustieteellistd toimikuntaa tutustumaan huolella
vertaisarvioituihin tutkimuksiin perustuvaan informaatioon ja tekemaan tarvittavat
paatokset tarkasti harkiten eri rajoitustoimien tarpeellisuutta.

Esitys 1: Esitimme, ettd rekisterointikaytanto sailytetdan ennallaan ja koiran
koirarekisteriin merkittya varia kdaytetdan rekisterdintikriteerin maarittamiseen.

Esitys 2: Esitdmme, ettd jos koiralta 16ytyy geenitestauksen yhteydessa merle-geeni,
omistaja voi halutessaan pyytda muuttamaan sen varin koirarekisteriin. Muutoksella
ei ole vaikutusta koiran mahdollisiin aiempiin pentueisiin. Jos koiraa kdytetaan siirron
jalkeen jalostukseen, sita kasitelladn rotukohtaisten ohjeiden mukaisesti kuin mita
tahansa merle-koiraa.

Esitys 3: Esitimme, ettd jatkossa olisi mahdollista yhdistaa kaksi koiraa, joiden on
geenitestin perusteella todettu olevan merleja. Yhdistelman riski aistipuutoksiin
tulee kuitenkin olla korkeintaan matala. Liitteena taulukko merle-varisten koirien
turvallisesta yhdistamisesta (LIITE 1)
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LIITE 1

Taulukko, jota ehdotamme perusteeksi merle x merle -yhdistelmien sallimiselle

m M¢ M Mma Mma* M Mmbh

200-230 | 231-246 | 247-254 | 255-264 | 265-268 269-
m sallittu® | sallittu® | sallittu® | sallittu* | sallittu™ | sallittu™ | sallittu*®
(safe) (safe) (safe) (safe) (safe) (safe) (low risk)
M¢ sallittu®* | sallittu | sallittu | sallittu | sallittu | sallittu | sallittu
200-230 (safe) (safe) (safe) (safe) (safe) (safe) (low risk)
Me* sallittu®* | sallittu | sallittu | sallittu | sallittu | sallittu | kielletty
231-246 (safe) (safe) (safe) (safe) (low risk) (low risk) (med. risk)
\E sallittu®* | sallittu | sallittu | sallittu | sallittu | sallittu | kielletty
247-254 (safe) (safe) (safe) (safe) (low risk) (low risk) (high risk)
Mma* sallittu* | sallittu | sallittu | sallittu | kielletty | kielletty | kielletty
255-264 (safe) (safe) (low risk) (low risk) (med. risk) (high risk) (high risk)
M sallittu* | sallittu | sallittu | sallittu | kielletty | kielletty | kielletty
265-268 (safe) (safe) (low risk) (low risk) (high risk) (high risk) (high risk)
M sallittu* | sallittu | kielletty | kielletty | kielletty | kielletty | kielletty
269- (low risk) (low risk) (med. risk) (high risk) (high risk) (high risk) (high risk)

*) taulukkoon tahdella merkityt yhdistelmat ovat sallittuja talla hetkella

Selitykset taulukon tiedoille:

Sallittu (safe): ei ylim&araista valkoista, ei aistiongelmia

Sallittu (low risk): koirilla saattaa esiintya joitakin aistiongelmia, paaasiassa kuuloaistissa
Kielletty (med. risk): koirilla voi olla puutteita nako- ja/tai kuuloaistissa
Kielletty (high risk): Nako- ja kuuloaistin ongelmat ovat yleisia.

Taulukon luvut perustuvat Tilia-laboratorioiden kayttamaan skaalaan. Eri laboratorioiden
kayttamat skaalat voivat vaihdella jonkin verran.

Alkuperéisen taulukon on laatinut Corinne Benavides Langevin ym. (2018) tutkimuksen
perusteella. Suomen Collieyhdistys ry:n jalostustoimikunta on lisannyt taulukkoon nykytilanteen ja
ehdotuksen mahdollisesti rekisterditavista yhdistelmista.



LIITE 2.

Tietopaketti merle-varisten koirien jalostuskaytosta

Koiran ulkoasua pidetddan merle-varisend, jos sen turkissa on eri puolilla muuta turkin varia
haaleampia, epasaanndllisia laikkuja. Tallaista varitysta esiintyy useilla roduilla, ainakin
seuraavillal:

e amerikancockerspanieli (419)

e amerikankettukoira (642)

e amerikanstaffordshirenterrieri (892)
e australiankarjakoira (158)

e australiankelpie (512)

e australianpaimenkoira (1549)*

e beaucenpaimenkoira (374)*

e bergamasco (7)*

e bolognese (633)

e bordercollie (2586)*

e cavalier kingcharlesinspanieli (2443)
e chihuahuat (5496)*

e cockerspanieli (3412)

e collie, pitkdkarvainen (2629)*

e collie, siledkarvainen (954)*

e dunkerinajokoira (3)*

e englanninbulldoggi (832)

e kaapiosnautserit (4063)

e labradorinnoutaja (10651)

e mopsi(1581)

e mudi(199)*

e mayrakoirat (9073)*

e pieni amerikanpaimenkoira *

e perunkarvatonkoira (216)

e pomeranian (1267)

e prahanrottakoira (243)*

e pyreneitteinpaimenkoirat (204)*
e ranskanbulldoggi (2291)

e shetlanninlammaskoira (5152)*
e tanskandoggi (1205)#*2

e vanhaenglanninlammaskoira (152)
e villakoirat (5072)

! Listan rodut ovat perdisin geenitesteja tekevilta laboratorioilta saamistamme tiedoista. Se ei vilttamatta ole
taydellinen, mutta siina ei ole rotuja, joilla merle-geenia ei olisi todettu. Rodun nimen jalkeinen numero on kyseisen
rodun rekisterdintimaara Suomessa vuosina 2015-2019. Yhteensa naita rotuja rekisterditiin viidessa vuodessa 67 779
yksiloa.

2 Harlekiinivariset tanskandogit ovat perimaltdan merleja, mutta niihin vaikuttaa myés vain tanskandogeilta l6ytynyt
merlen muuntelija, joka muuttaa merlen vaaleammat alueet valkoisiksi poistaen pigmentin niista. Harlekiinivarin
aiheuttava muuntelija-alleeli on homotsygoottina letaali (toisin kuin merle-vérin aiheuttava alleeli) eli jos koira saa sen
molemmilta vanhemmiltaan, se on elinkelvoton.



e welsh corgi cardigan (1608)*
e yorkshirenterrieri (1261)

Historia

Varin perinndllisyys on ollut tiedossa pitkdan. Little arvioi sen sijaitsevan omassa lokuksessaan jo vuonna
1957 (Langevin ym., 2018). Niin sanotun "tuplamerlen” eli merlegeenin suhteen homotsygootin koiran
aistiriskeista on oltu tietoisia jo vuosikymmenia ja vuonna 1998 Suomen Collieyhdistys ry pyysi Suomen
Kennelliitto ry:td muuttamaan pitka- ja siledkarvaisten collieiden rotukohtaisia ohjeita. Rotukohtaisiin
ohjeisiin lisattiin ehto, jossa kiellettiin seuraavat yhdistelmat:

e  blue merle x blue merle
e blue merle x soopeli

Geenitutkimuksessa tapahtui lapimurto, kun Clark ym. 10ysivat M-lokuksesta sijaitsevasta geenista SINE-
insertion, geeniin siirtyneen liittyman. Clarkin vuonna 2006 |6ytaman liittyman pituus oli 253 bp ja se
vaikutti aiheuttavan merleksi kuvaillun varin. Kuitenkin jo vuonna 2008 hanen tutkimusryhmansa raportoi
|6ytaneensa lisdosasta myds lyhyemman muodon, joka ei vaikuttanut koiran turkin variin. Tata lyhyempaa
liittymaa alettiin kutsua nimelld M (cryptic merle, kryptinen merle, piillomerle).

Suomen Kennelliitto ry:n hallitus paatti vuonna 2008, etta kahden merle-varisen koiran yhdistelmasta
syntyvia pentuja ei rekisteroida. Seuraavat variyhdistelmat ovat kiellettyja kaikilla roduilla:

e merle x merle
e harlekiini x harlekiini
e merle x harlekiini

Vaikka kielto koskee kaikkia rotuja, tieto kahden merle-varisen koiran parituskiellosta on kirjattu
rotukohtaisiin erityisehtoihin australianpaimenkoirille, beaucenpaimenkoirille, bergamascoille,
bordercollieille, chihuahoille, collieille, dunkerinajokoirille, mudeille, mayrakoirille, pienille
amerikanpaimenkoirille, prahanrottakoirille, pyreneittenpaimenkoirille, shetlanninlammaskoirille,
tanskandogeille ja welsh corgi cardiganeille. Nama rodut on merkitty ylempana olevaan merle-rotujen
listaan tahdella. Jostain syysta kaikille roduille, joilta merle-geenia on I16ydetty, merkintaa ei ole tehty.

Tutkimus merle-varin osalta jatkui ja vuonna 2015 Biofocus julkaisi I0ytaneensa merle-geenin liittymasta
kolmannen pituuden, jota alettiin tutkia M? (atypical merle, ei-tyypillinen merle) ja vuotta myéhemmin
Laboklin raportoi tunnistaneensa myos normaalia merlekuviointia aiheuttavaa pituutta pidemman
liittyman, M" (harlequin merle, harlekiinimerle). On erityisen tirkedd huomata, ettd harlekiinimerle ei
nimestadn huolimatta ole sama kuin tanskandoggien harlekiini.

Vuonna 2018 merle-geenin liittyman pituudesta julkaistiin vertaisarvioitu artikkeli, joka on tdman
tietopaketin tarkein ldhde ja liitteend ohessa. Langevin ym. (2018) tutkimuksessa liittyman pituudet jaettiin
kuuteen jaksoon niin, etta edellda mainitut M ja M? jaettiin viela kahtia.

Merle-geenin liittyman pituudet ja niiden vaikutukset koiran ilmiasuun

Merle-geenin liittyman pituus on jatkumo, katkeamaton sarja, mutta asian mieltamisen helpottamiseksi se
on jaettu jaksoihin, jotka seka nayttavat keskendaan melko samanlaisilta ja ovat siten ilmiasunsakin
perusteella vahintaankin arvailtavissa ja ennen kaikkea kayttaytyvat jalostuksessa samankaltaisesti.

Merle-geenin liittymasta on talla hetkelld tunnistettu kuusi erilaista pituutta, joilla kaikilla on erilaiset
vaikutukset joko siihen, milta koira itse nayttaa tai siihen, mita se periyttaa jalkeldisilleen. Taulukossa 1
esitetdan sellaisen koiran ulkoasu, jossa toinen koiran alleeleista on m eli ei-merle ja toinen M eli alleelissa
on merle-liittyma. Kaksi ei-merlea eivat voi saada keskenaan merle-jalkeldisia.



Lyhenne | Nimi Liittyman pituus | llmiasun kuvaus

M* Cryptic Merle 200-230 bp Ei merlekuviointia, normaali véaritys

M Cryptic Merle + | 231-246 bp Ei merlekuviointia, normaali véaritys

M2 Atypical Merle 247-254 bp Ei merlekuviointia, turkin vari voi olla haalistunut tai
siind voi olla rusehtava sévy

Mma* Atypical Merle + | 255-264 bp Epéselva, himmea merlekuviointi, turkin vari
haalistunut tai siiné voi olla rusehtava sévy

M Merle 265268 bp Klassinen merlekuviointi. Sinisilmaisyys on
mabhdollista. Ei pigmenttipuutoksia.
Klassinen merlekuviointi, pohjavari voi olla vaaleampi,

M" Harlequin Merle | 269-280 bp _ \eriexuviointl, pohjavan vol ofia v P!
usein valkoisia ldiskia

Taulukko 1. Merle-geenin pituuden vaikutus koiran ulkoasuun. Vapaasti suomennettu Langevin ym., 2018.

Suurimmalla osalla roduista tavoiteltava merle-kuviointi on klassinen merle. Kuten taulukosta 1 voidaan
havaita, on télle kuvioinnille maaritelty liittyman pituuden vaihteluvali melko lyhyt. Klassista merle-varitysta
tavoiteltaessa syntyy myos koiria, joilla merle-geenin pituus on jotain muuta kuin toivotulla alueella oleva
klassinen merle-vari.

On todennakaista, ettad roduissa, joissa merle-geenia ylipdataan tavataan, on yksil6ita, joilla on jokin merle-
geenin lyhyemmista versioista (M, M, M? ja M?"). Osa naista koirista ei eroa perusvarisesta koirasta
mitenkaan eika niiden ilmiasusta voi mitenkaan paatelld niiden olevan merleja.

Klassinen merle jalostuskaytdssa
Kun perusvarinen koira (mm) yhdistetdan klassiseen merle-variseen koiraan (Mm), jalkelaisista

e todenndkoisesti puolet saa molemmilta vanhemmiltaan perusvarin aiheuttavan geenin ja ovat
perusvarisid (mm)

e todenndkoisesti puolet saa toiselta vanhemmaltaan perusvaria aiheuttavan geenin ja toiselta
vanhemmaltaan merle-geenin ja ovat merle-varia (Mm)

Tallaiset yhdistelmat ovat sallittuja eika niihin liity normaalia suurempia, muista tekijoista johtuvia, riskeja
aistipuutteisiin.

Jos kaksi klassista merle-varista koiraa (Mm) yhdistetaan, jalkelaista

e todenndkoisesti neljannes saa molemmilta vanhemmiltaan perusvarin aiheuttavan geenin ja ovat
perusvarisid (mm)

e todenndkoisesti puolet saa toiselta vanhemmaltaan perusvaria aiheuttavan geenin ja toiselta
vanhemmaltaan merle-geenin ja ovat merle-varia (Mm)

e todenndkoisesti neljannes saa molemmilta vanhemmiltaan merle-varin aiheuttavan geenin ja
syntyy niin sanottu tuplamerle (MM).

Tallaiset yhdistelmat on kielletty. Tuplamerleilld (MM) on huomattavasti suurempi riski kuulo- ja ndkoaistin
ongelmiin kuin perusvarisilla koirilla. On kuitenkin huomattava, ettd merle-geeni ei ole letaali toisin kuin
yleisesti uskotaan (Langevin, 2020).

Lyhyemmat merle-geenit jalostuskaytdssa

Kun koira, jolla on klassisen merle-varin aiheuttavaa merle-geenia lyhyempi versio merle-geenista (eli M°m,
M“m, M?m tai M?'m), saa jalkeldisid perusvarisen koiran kanssa, periytyminen tapahtuu samoin kuin
klassisten merlejen kohdalla, eli puolet jalkeldisistda on perusvarisia ja puolet saa toiselta vanhemmaltaan



merle-geenin ja ovat siis merleja. Koska kuitenkin merle-geeni on lyhyempi kuin klassisella merlelld, ne
voivat ulkoasultaan olla joko tdysin perusvarisia, niilla voi olla himmea merlekuviointi tai turkissa voi olla
haalistunut tai rusehtava savy. Tallaiset yhdistelmat ovat myos sallittuja eika niihin liity normaalia
suurempia, muista tekijoista johtuvia, riskeja aistipuutoksista.

Koska kuitenkin tallaista koiraa voidaan luulla ulkoasunsa vuoksi perusvariseksi, on mahdollista, etta
vahingossa yhdistetaan kaksi tallaista koiraa tai tallainen koira klassiseen merle-variseen koiraan. Talloin
geenien periytyminen tapahtuu samoin kuin paritettaessa kaksi klassista merle-varista koiraa, mutta merle-
geenien pituudet aiheuttavat pentueen ilmiasuun vaihtelua:

o todennadkdisesti neljannes saa molemmilta vanhemmiltaan perusvarin aiheuttavan geenin ja ovat
perusvarisid (mm)
e todenndkoisesti puolet saa toiselta vanhemmaltaan perusvaria aiheuttavan geenin ja toiselta
vanhemmaltaan merle-geenin. Naista
o puolella on samanpituinen merle-geeni kuin niiden isélld (M m)
o puolella on samanpituinen merle-geeni kuin niiden emélla (M m)
e todenndkoisesti neljannes saa molemmilta vanhemmiltaan merle-varin aiheuttavan geenin ja
syntyy koiria, joilla on kaksi merle-geenid, joista toisen pituus on sama kuin isalld ja toisen sama
kuin emalld (M"M")

Tallaisesta yhdistelmasta syntyvan pennun, joka saa molemmilta vanhemmiltaan merle-geenin, ulkoasu ja
riski aistipuutoksiin riippuu vanhemmilta saatujen geenien pituuksista. Perussaanténa voidaan sanoa, etta
M¢-koira voidaan taysin turvallisesti yhdistda mihin tahansa merleen, silld se kayttaytyy geneettisesti
samoin kuin ei-merle. Myoskaan M ja M? -koirat eivat aiheuta ongelmia, jos parituskumppani ei ole
harlekiinimerle eli M". Kahta M®* -koiraa ei pida yhdistaa eikd yhdistdd M?* -koiraa klassiseen merleen (M).
Tarkemmin riskeja voi tarkastella liitteessa 1 olevasta taulukosta.

Harlekiinimerle M" jalostuskdytdssa

Merle-geeni voi olla myds klassista merled pidempi, jolloin sitd kutsutaan harlekiinimerleksi M".
Harlekiinimerlea ei valttamatta voi erottaa klassisesta merlesta ulkonaon perusteella, mutta joitakin
tyypillisia piirteita siind voidaan tunnistaa. Silla voi olla vaaleampi pohjavari, vahemman perusvarin varisia
laikkuja ja erikokoisia ja -muotoisia, rodun tavanomaisesta varityksesta poikkeavia valkoisia laiskia eri
puolilla koiraa. Harlekiinimerleilla on hieman suurempi taipumus aistiongelmiin kuin klassisilla merleilla tai
perusvarisilla koirilla, mutta kuitenkin pienempi kuin tuplamerleilld. Asiaa on kuitenkin tutkittu vield kovin
vahan.

Harlekiinimerlen osalta turvallisena parituskumppanina voidaan pitda vain perusvaristad (mm) tai
perusvariseltd nayttavaa Mkoiraa.

Mosaikismi ja mutaatiot

Merle-geeni, aivan kuin mika tahansa muukin geeni, voi muuttua mutaation johdosta. Merle-geenille
tyypillinen mutaatio on sen liittyman lyheneminen. Siksi myoés merlejen kohdalla voidaan olla suhteellisen
turvallisin mielin sen suhteen, etta jalkelaisilla harvoin ilmenee mitaan sellaista ongelmia aiheuttavaa
tekijaa, jota ne eivat olisi perineet jommaltakummalta vanhemmistaan. Koiran ulkoasu voi kuitenkin
poiketa huomattavastikin odotetusta. On myds mahdollista, ettd osa koirasta on varittynyt eri tavalla ja eri
liittymien pituuksien vaikutuksesta kuin toinen osa samasta koirasta. Talldin kyse on mosaikismista.
Tallainen mutaatio voi vaikuttaa myds sukusoluihin, jolloin koira my&s periyttad mutaatiovaridan tai se voi
olla vain koiran omaan variin vaikuttavissa soluissa, jolloin koira ei periyta ulkoasunsa mukaista varitysta.
Tasta syysta erityisesti jalostuskdytossa olevien urosten testaaminen merle-geenin suhteen kannattaisi aina
tehda spermasta, jotta saadaan varmasti selville, mita koira periyttaa.



Yhteenveto ja perustelut esityksillemme

On ollut yleisesti tiedossa oleva tosiasia, ettd merle-varisten koirien jalostus on vaikeaa. Uusi tutkimus on
paljastanut paljon uutta, ja osin erittdin valaisevaakin tietoa merle-koirien jalostuksesta, mutta toisaalta se
on osaltaan myds mutkistanut asioita. Talla hetkella tiedetdan, etta kaikissa merle-roduissa on
todennakdisesti koiria, jotka nayttavat perusvarisilta koirilta, mutta kantavat perimassaan merle-geenia.

Esitys 1: Esitimme, ettd rekisteréintikdytéintd sdilytetddn ennallaan ja koiran koirarekisteriin
merkittyd vérid kdytetddn rekisterdintikriteerin mddrittdmiseen.

Esitys 2: Esitimme, ettd jos koiralta I6ytyy geenitestauksen yhteydessd merle-geeni, omistaja voi
halutessaan pyytdd muuttamaan sen viirin koirarekisteriin. Muutoksella ei ole vaikutusta koiran
mahdollisiin aiempiin pentueisiin. Jos koiraa kdytetddn siirron jéilkeen jalostukseen, sitd kdsitellGén
rotukohtaisten ohjeiden mukaisesti kuin mitd tahansa merle-koiraa.

Jos koira on alun perin rekisterdity perusvariseksi, mutta silla geenitestauksen yhteydessa
todetaan olevan merle-geeni, on todennakdistd, etta se on genotyypiltadn M¢, M tai M. Naiden
yhdistaminen myos klassiseen merleen (M) on turvallista eika aiheuta sen suurempia riskeja
aistipuutoksiin kuin talla hetkella sallitut yhdistelmat.

Kaikkien niiden rotujen jalostuskoirien, joissa merle-varia on tavattu, testaaminen merle-geenin
varalta on ndkemyksemme mukaan tarpeetonta. Tamanhetkisen tiedon mukaan tama tarkoittaisi
tuhansien koirien testaamista vuosittain (vuosina 2015-2019 Kennelliitto rekisterdi 67 779 koiraa
sellaisissa roduissa, joissa on tavattu merle-geenid). Vaatimus kaikkien naiden rotujen jalostuskoirien
testaamisesta on mielestamme myo6s epatasa-arvoinen verrattuna muihin rotuihin: olemmehan jo tassa
tuoneet esiin useita rotuja, joilta merle-geenia on loydetty, mutta joiden rotukohtaisiin erityisehtoihin sita
ei ole kirjattu — on taysin mahdollista, etta sita |oytyy vield useilta muiltakin roduilta. Kuten edella esitettiin,
merle-geeniin kohdistuu usein my6s mutaatioita. Koska uusia mutaatioita syntyy koko ajan, ei lyhyita
merle-geenin muotoja saada testaamalla pois kannasta ja ndin ollen testaamisen nailla roduilla pitaisi olla
jatkuvaa. Lisdksi geenitestauslaboratorioita, jotka testaavat merle-geenin liittyman pituutta on viela varsin
vahan. Kennelliiton yhteistyélaboratorioista ainoastaan Laboklin mittaa merle-geenin liittyman pituutta,
mutta ilmoittaa vain muodot m, M¢, M?, M ja M", ei lainkaan liittymé&n pituuksia.

Esitys 3: Esitimme, ettd jatkossa olisi mahdollista yhdistéd kaksi koiraa, joiden on geenitestin
perusteella todettu olevan merlejd. Yhdistelmdn riski aistipuutoksiin tulee kuitenkin olla
korkeintaan matala. Liitteend taulukko merle-vdéiristen koirien turvallisesta yhdistdmisestd (LIITE 1)

Ylla esitetyn perusteella katsomme, ettda merle-koirien yhdistamiskielto on nykymuodossaan liioiteltu eika
kiellolle ole tieteellisia perusteita. Ymmarramme, ettda merle x merle -yhdistelmien kielto perustuu toisaalta
tulkintaan EU-direktiivista ja eldinsuojelulaista ja toisaalta FCl:n maarayksiin eika asia ole Suomen
Kennelliitto ry:n yksin paatettavissa. Toivoisimme, etta Kennelliitto yrittdisi vaikuttaa siihen, ettd jatkossa
madraykset perustuisivat tutkittuun tietoon eivatka uskomuksiin. Merle-rotujen rotujarjestona meista
tuntuu kohtuuttomalta, ettd myos sellaiset merle x merle -yhdistelmat, joista ei ole mahdollista syntya
merle-geenin vuoksi aistipuutteisia jalkelaisia, on yksiselitteisesti kielletty, mutta esimerkiksi harlekiini-
virisistd tanskandogeista on ainakin osassa FCl:n ohjeistoja® vain suositus, ettei niita saisi yhdistda muihin
vareihin kuin mustaan. Tanskandoggien harlekiini-varitys on letaali, toisin kuin merle-vari. Nakemyksemme
mukaan merle x merle -yhdistelmat voitaisiin sallia geenitestatuille yksildille, kunhan ne olisivat liitteen 1
taulukkoon merkityn mukaisia. Ndin voitaisiin osin turvata geneettistd monimuotoisuutta nailla roduilla.

3 FCl: General And Breed Specific Guidelines About Crosses Of Breeds And Breed Varieties.
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